
Illumina Connected Multiomics 
强大、直观、可扩展的多组学分析 

蛋白质组学 | 转录组学 | 表观遗传学 | 基因组学 | 细胞群 | 单细胞 | 空间

轻松扩展您的研究 发掘更深入的生物学见解 直观、简化的分析 

仅供研究使用，不得用于诊断。 © 2025 Illumina, Inc. 保留所有权利。M-GL-03461 

Illumina Connected Multiomics是一种基于云端的多组学分析解决方案，帮助研究人员大规模
探索和分析生物学数据。平台将行业标准级的强大统计分析方法集成于交互式图形用户界面中，
使分析人员无需具备先进的生物信息学专业知识就能分析复杂数据。这款平台兼具易用性与实用
性，可直接生成符合发表标准的可视化图表，且性能不打折扣。
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交互式可视化

信息丰富、可直接用于发表的可视化结果

强大的统计算法

识别关键特征的强大统计方法

数据整合和一体化工作流程 

旨在提供从检测到见解的无缝多组学工作流程 

安全优先的基础设施

秉承行业标准的安全性、隐私性和合规性标准，
帮助您维护值得信赖的数据环境

文库制备 测序 分析 解读

二级分析 三级分析

使用DRAGEN进行准确、
高效的分析

通过Illumina Connected Multiomics，�
利用交互式可视化功能、强大的统计�
能力与工具探索和分析多组学数据集

互联的工作流程
作为因美纳互联生态系统的重要组成部分，� �
Connected Multiomics充分利用DRAGEN™二级
分析技术的高速精准优势，以及全球最大的多组
学知识库之一——Correlation Engine，实现整
合通路分析。针对因美纳核心多组学检测项目的
预置及可定制化工作流，提供了端到端的完整解
决方案，大幅简化了多组学分析流程。了解支持
的检测项目。 

仅供研究使用，不得用于诊断。 
扫描或点击二维码
了解更多

通过美观的交互式可视化结果生动展示您的研究成果

为单细胞、蛋白质组学、
空间分析等研究制备文库

使用任意因美纳测序平台
对文库进行测序

PCA显示了批次效应校正前后结果以及校正如何帮助降低
批次效应。

同步可视化功能可突出不同图表的特征。

https://www.illumina.com/products/by-type/informatics-products/dragen-secondary-analysis.html
https://www.illumina.com/products/by-type/informatics-products/connected-analytics/modules/correlation-engine.html
https://help.multiomics.illumina.com/icm/reference/supported-data-types
https://help.multiomics.illumina.com/icm/reference/supported-data-types

